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En esta materia se pretende formar al alumno para

.-Comprender las técnicas basicas de trabajo en proteémica

.-Obtener y manejar muestras de proteinas

.-Conocer las técnicas para la separacién y deteccién masiva de las proteinas
.-Comprender métodos de andlisis de datos protedmicos a gran escala

.-Conocer las aplicaciones de la proteémica en investigacion basica, aplicada y clinica
.-La lectura y comprensién critica de publicaciones cientificas del campo de la

protedmica

Competencias da titulacion

Caédigo

Competencias da titulacion

Resultados da aprendizaxe

Competencias de materia (Resultados de aprendizaxe) Competencias da
titulacion
All BI1 CM3
Al2 BI2 CM6
AI3 BI3
Al6 Bl4
Alll BI6
BI7

Contidos

Temas Subtemas

1/3




% UNIVERSIDADE DA CORUNA

El concepto de proteédmica y sus aplicaciones. Preparacién de
extractos proteicos y

solubilizacién de proteinas.

Prote6mica mediante electroforesis bidimensional. Manejode
programas bioinformaticos en proteémica bidimensional.
Identificacion y caracterizacion de proteinas en micro-escala.
Prote6mica de expresion diferencial engel, DIGE. Expresion
de proteinas y chips de proteinas. Identificacion de
proteinasmediante huella peptidica. - Espectrometria de
masas en tandem (MS/MS):

secuenciacion de péptidos.

Bases de datos y programas de busqueda para la
identificacion de proteinas asistida por EM.

Protedmica de expresion diferencial sin

gel: ICAT, iTRAQ, SILAC.

Aplicaciones de la proteémica en el campo de la
Biomedicina.

El Proteoma humano.

Planificacion

Metodoloxias / probas

Horas presenciais

Horas non
presenciais /

traballo auténomo

Horas totais

Sesion maxistral 10 20 30
Practicas de laboratorio 13 0 13
Seminario 2 30 32
Atencion personalizada 0 0

*Os datos que aparecen na taboa de planificacion son de caracter orientativo, considerando a heteroxeneidade do alumnado

Metodoloxias

Metodoloxias

Descricion

Sesién maxistral

Practicas de

laboratorio

Seminario

Atencion personalizada

Metodoloxias

Descricion

Sesién maxistral
Préacticas de
laboratorio

Avaliacién

Metodoloxias

Descricion

Cualificacion

Sesion maxistral Asistencia y participacion

30

Préacticas de Asistencia y participacion

laboratorio

40

Seminario

lecturas exposicion y debate

30
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Observacions avaliacion

Fontes de informacion

Bibliografia basica

Bibliografia complementaria

Recomendacioéns

Materias que se recomenda ter cursado previamente

Materias que se recomenda cursar simultaneamente

Materias que continlan o temario

Observacions

(*)A Guia docente é o documento onde se visualiza a proposta académica da UDC. Este documento é publico e non se pode modificar,
salvo casos excepcionais baixo arevision do 6rgano competente dacordo coa normativa vixente que establece o proceso de elaboracién

de guias

3/3




