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La gestion del conocimiento en biologia es el terreno de la bioinformatica, e incluye tanto la formalizacién de la informacién
obtenida como su organizacién en bases de datos adecuadas, la extraccion de relaciones entre la informacion dispersa, el
modelado de los procesos bioldgicos y la generacién de hipétesis para sustentar nuevas aproximaciones experimentales.
Desde un punto de vista técnico, la bioinformatica utiliza métodos computacionales (el propio desarrollo de métodos en esta
area se suele denominar biologia computacional) y recibe aportaciones de las matematicas, la fisica y la ingenieria
informatica. Sin embargo, desde el punto de vista de los objetivos, la bioinformatica es una rama de la biologia, como pueden
serlo la bioquimica o la microbiologia. En este caracter claramente interdisciplinario de la bioinformatica reside tanto su fuerza
como su debilidad: por una parte, la aplicacion de ideas traidas de otros campos produce constantemente avances

espectaculares; pero, por otra parte, es dificil desarrollar los programas de formacién adecuados.

Para darse cuenta de la importancia de la bioinformatica en la biologia actual, quizas sea suficiente decir que el método mas
citado en las publicaciones de esta area es Blast, un método computacional que busca e identifica secuencias de proteinas y
acidos nucleicos en bases de datos: es decir, la operacién técnica mas realizada por bidlogos es computacional, y no
experimental. De hecho, la interpretacion de cualquier experimento complejo en biologia requiere, casi ineludiblemente, el

analisis bioinformatico, algo especialmente obvio si se trata de experimentos masivos.

Capacidade de utilizar ferramentas Bioinformaticas a nivel de usuario

Capacidade de analise e sintese de problemas biol6xicos en relacion coa Bioloxia Molecular, Celular e Xenética

Capacidade de toma de decisions para a resolucion de problemas: que sexan capaces de aplicar os cofiecementos tedricos e practicos
adquiridos na formulacion de problemas bioléxicos e a busca de soluciéns

Capacidade de xestion da informacién: reunir e interpretar datos, informacion e resultados relevantes, obter conclusiéns e emitir informes
razoados sobre cuestiéns cientificas e biotecnol6xicas

Capacidade de preparacion, exposicién e defensa dun traballo

Utilizar as ferramentas basicas das tecnoloxias da informacion e as comunicaciéns (TIC) necesarias para o exercicio da sua profesién e
para a aprendizaxe ao longo da sUa vida.

Valorar criticamente o cofiecemento, a tecnoloxia e a informacion dispofiible para resolver os problemas cos que deben enfrontarse.
Valorar a importancia que ten a investigacion, a innovacion e o desenvolvemento tecnoldxico no avance socioeconémico e cultural da

sociedade.
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Conocer el acceso a los principales canales de recursos Web de Bioinformatica Al3 BI3 | CM3
BI9
Conocer y manejar con propiedad la nomenclatura del area de Bioinformatica AI3 BI3 | CM3
BI9 CM6
Ser capaz de desenvolverse de forma auténoma para encontrar informacién sobre los AI3 BI2 | CM3
distintos programas y sus parametros modificables y comprender las repercusiones en el BI3
resultado de los analisis BI9
Tener conocimientos bioinforméaticos de cémo hacer una prediccién de las caracteristicas Al3 BI1 | CM3
unidimensionales de una proteina BI2 | CM6
BI3 | CM8
Ser capaz de realizar un prediccién sencilla de la estructura tridimensional de una proteina Al3 BI1 | CM3
basandose en datos y programas disponibles en la Web BI2 | CM6
BI3 | CM8
Conocer los métodos basicos de simulacion molecular y de cémo se utilizan para el estudio Al3 BI1 | CM3
de las proteinas BI2 | CM6
BI3 | CM8

Contidos

Temas

Subtemas

Bioinformatica

secuencias.

datos.

Recursos web e bases de datos en bioloxia molecular. Anélise e comparacién das

Alifiacién de secuencias. Localizacion de razéns. Xenes de Investigacion. nota

xenes. Proxecto xenoma Navegadores. Exemplos de aplicaciéns. A andlise dos

Modelado de Biomoléculas

tridimensionais.

Métodos ab initio. Valoracion de métodos de predicion.

Predicién das caracteristicas da estrutura da proteina. A obtencién de modelos

Modelaxe por homologada. Modelaxe enfiando ou por desefio homologada remoto.

Planificacion

Metodoloxias / probas

Horas presenciais

Horas non
presenciais /

traballo auténomo

Horas totais

Sesion maxistral 11 19.8 30.8
Seminario 4 7.2 11.2
Précticas de laboratorio 10 20 30
Atencién personalizada 3 0 3

*Os datos que aparecen na taboa de planificacion son de caracter orientativo, considerando a heteroxeneidade do alumnado

Metodoloxias

Metodoloxias

Descricion

Sesién maxistral

aprendizaxe.

Presentacion oral complementada polo uso de medios audiovisuais para a transmisién de cofiecementos e facilitar a

Seminario

Técnica de traballo que ten como obxectivo a facer os documentos PowerPoint e Word nun tema proposto polo profesor.

Practicas de
laboratorio

Metodoloxia que permite que os alumnos aprendan de forma eficaz a través de actividades practicas (demostracions,

simulaciéns, etc.) Teoria dun campo do cofiecemento a través do uso da tecnoloxia da informacién e comunicacions.

Atencion personalizada

Metodoloxias

Descricion
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Seminario A atencion persoal que se describe en relacién a estas metodoloxias concibense como momentos de traballo do alumno en
Practicas de clase con profesor para implicar a participacion obrigatoria para o alumno.
laboratorio A forma eo momento en que se levara a cabo indicase en relacién a cada unha das actividades ao longo do curso de acordo

co plan de traballo do curso

Avaliacién
Metodoloxias Descricion Cualificacion
Sesion maxistral Se realizara una prueba para evaluar los conocimientos adquiridos durante la realizacion de las clases 30
magistrales.
A5, B2
Seminario Se evaluara el seminario realizado por el alumno teniendo en cuenta la capacidad para la extraccion de lo 25
mas relevante del total de la informacién conseguida, la capacidad para trabajar en grupo y la capacidad para
exponer en publico.
Con esta metodologia se evaluaran las competencias B1, B3 y B9
Practicas de Se evaluara la asistencia regular y la participacion activa a las practicas de laboratorio, asi como el boletin de 45
laboratorio respuestas elaboradas por los alumnos. Se realizara ademas una prueba para evaluar los conocimientos
adquiridos.

Con esta metodologia se evaluaran las competencias A5, B2

Observacions avaliacién

Podran optar a MH aquellos alumnos que se evallen en la primera oportunidad de Junio.

Fontes de informacién

Bibliografia basica

Bibliografia complementaria

Recomendacioéns

Materias que se recomenda ter cursado previamente

Traballo de Master/610441022

Materias que se recomenda cursar simultaneamente

Dinamica e Estructura de Proteinas/610441011
Prote6mica/610441013
Xendmica/610441014

Materias que continGan o temario

Técnicas Moleculares/610441002

Observacions

(*)A Guia docente € o documento onde se visualiza a proposta académica da UDC. Este documento € publico e non se pode modificar,

salvo casos excepcionais baixo a revision do érgano competente dacordo coa normativa vixente que establece o proceso de elaboracion

de guias
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