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Denominase xenédmica ao conxunto de ciencias e técnicas dedicadas ao estudo integral do funcionamento, a evolucion e
a orixe dos xenomas. A xenémica usa cofiecementos derivados de distintas ciencias como son: xenética, bioloxia
molecular, bioquimica, informatica, estatistica, matematicas, fisica, etc.

A diferenza da xenética clasica que a partir dun fenotipo, xeralmente mutante, busca o ou os xenes responsables de
devandito fenotipo, a xenémica ten como obxectivo predicir a funcién dos xenes a partir da sia secuencia ou das stas
interacciéns con outros xenes.

As ciencias xen6émicas han tido un importante auxe nos Ultimos anos, sobre todo grazas as tecnoloxias avanzadas de
secuenciacion de ADN, aos avances en bioinformatica e as técnicas cada vez mais sofisticadas para realizar analises de

xenomas completos.

CES8 - Comprender a base da informacién do material hereditario, a stia transmisién, analise e evolucion

CE9 - Entender os beneficios e comprender os problemas asociados a secuenciacion e ao uso de secuencias bioléxicas, asi como
cofiecer as estruturas e técnicas para o0 seu procesamento

CB6 ? Posuir e comprender o cofiecemento que fornecen unha base ou oportunidade de orixinalidade no desenvolvemento e / ou
aplicacion de ideas, a mitdo nun contexto de investigacion.

CBY7 - Que os estudantes saiban aplicar os cofiecementos adquiridos e a sua capacidade de resolucion de problemas en contornas novas
ou pouco cofiecidas dentro de contextos mais amplos (ou multidisciplinares) relacionados coa sua area de estudo

CB10 ? Que os estudantes postan as habilidades de aprendizaxe que lles permitan continuar estudando dun xeito que tera de ser en
gran parte auto-orientado ou autébnomo.

CG1 - Buscar e seleccionar a informacion Util necesaria para resolver problemas complexos, manexando con soltura as fontes
bibliograficas do campo

CG2 - Manter e estender enfoques tedricos fundados para permitir a introducion i explotacién de tecnoloxias novas e avanzadas

CG3 - Ser capaz de traballar en equipa, en especial de caracter interdisciplinar

CT1 - Expresarse correctamente, tanto de xeito oral como escrito, nas linguas oficiais da comunidade auténoma

CT2 - Dominar a expresion e a comprension de xeito oral e escrito dun idioma estranxeiro

CT3 - Utilizar as ferramentas bésicas das tecnoloxias da informacién e as comunicacions (TIC) necesarias para o exercicio da sta
profesion e para a aprendizaxe ao longo da sta vida

CT7 - Manter e asentar estratexias encamifiadas a actualizacion cientifica como criterio de mellora profesional.

CT8 - Valorar a importancia que ten a investigacién, a innovacion e o desenvolvemento tecnoléxico no avance socioeconémico e cultural

da sociedade
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Resultados de aprendizaxe

Competencias do

titulo
Utilizar ferramentas moleculares para o cofiecemento do xenoma de diversos organismos AP8
AP9
Comprender o estado actual do cofiecemento no eido da xenémica estrutural, funcional e evolutiva AP8 | BP1 | CP8
BP2
Desefiar, interpretar e analizar experimentos e datos de microarrays de ADN BP6 | CP2
BP7 = CP3
Comprender os mecanismos de evolucion dos xenomas e das ferramentas moleculares e bioinformaticas para o seu estudo BP5 | CP1
BP8 | CP7
Contidos
Temas Subtemas
Introducion: da Xenética Molecular & Xenémica Marcadores moleculares
Genome Wide Association Studies (GWAS)
Aplicacions das tecnoloxias de ADN recombinante
PCR e PCR cuantitativa en tempo real
Técnicas de edicion do ADN
O proxecto Xenoma Humano Métodos clasicos de secuenciacién do ADN
Técnicas de secuenciacion de xenomas
Next Generation Sequencing (NGS) Plataformas
Introducién ao tratamento dos datos
Xenémica estrutural Anotacion
Diagnéstico clinico
Aplicacions NGS
Xendémica funcional Epixenémica
Transcriptomica
Microarrais e aplicacions NGS
Xendmica comparada Utilidade dos organismos modelo en Medicina
Exercicios practicos Alilamento de secuencias
Exploracion de bases de datos e proxectos xenémicos
Resolucioén de exercicios utilizando GENOMSPACE
Andlise de expresion xénica: microchips e microarrays
Planificacion
Metodoloxias / probas Competencias Horas presenciais Horas non Horas totais
presenciais /
traballo auténomo
Précticas a través de TIC B2 B5 B8 C3 21 42 63
Proba mixta ABA9B2C1C2C3 2 8 10
Sesién maxistral A8 A9 B1 B6 B7 C1 21 52.5 73.5
C2C7cCs8
Atencion personalizada 35 0 35

*Os datos que aparecen na taboa de planificacion son de caracter orientativo, considerando a heteroxeneidade do alumnado

Metodoloxias

Metodoloxias

Descricion

Practicas a través de | Realizacion de exercicios practicos utilizando un portétil propio

TIC
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Proba mixta

Proba na que se avaliara o aproveitamento das sesién tedricas e practicas. Podera incluir preguntas tipo test, calculo de

problemas e resolucién de exercicios utilizando portatil propio. Poderan avaliarse separadamente a teoria e as practicas.

Sesién maxistral

O profesorado explica os contidos minimos de cada tema procurando a maxima interaccién co alumnado

Atencion personalizada

Metodoloxias

Descricion

Practicas a través de
TIC

Durante as sesiéns practicas a través de TIC supervisarase o traballo realizado polo alumno.

Para o alumnado con recofiecemento de dedicacion a tempo parcial e dispensa académica de exencién de asistencia, os

profesores adoptaran as medidas que consideren oportunas para non perxudicar a sta cualificacion.

Avaliacion
Metodoloxias Competencias Descricion Cualificacion
Sesion maxistral A8 A9 B1B6 B7 C1 | A asistencia &s sesions maxistrais é obrigatoria. COmpre un 80% de asistencia para 70
C2C7C8 poder superar a materia.

Avaliarase o aproveitamento desta parte mediante un exame no que o alumnado

cumplimentara un test de resposta mdltiple, puidendo plantexarse a resolucion de

exercicios de célculo semellantes aos resoltos nas sesions.
Préacticas a través de B2 B5 B8 C3 A asistencia a préacticas é obrigatoria. CoOmpre un 80% de asistencia para poder 30

TIC

superar a materia.

Avaliarase o aproveitamento das practicas mediante un exame no gque o alumnado
resolvera unha serie de exercicios utilizando o propio portéatil. Este exame podera ser
0 mesmo dia ca 0 exame de teoria ou nunha data diferente consensuada co

alumnado.

Observacions avaliacién

Para o alumnado con recofiecemento de dedicacién a tempo parcial e dispensa académica de exencién de asistencia, os profesores adoptaran as

medidas que consideren oportunas para non perxudicar a sta cualificacion.

Fontes de informacién

Bibliografia basica

Cummings

- Lesk, Arthur (2012). Introduction to Genomics. Oxford University Press

- Campbell, AM &amp; Heyer LJ (2007). Discovering Genomics, Proteomics &amp; Bioinformatics. Pearson Benjamin

Bibliografia complementaria

Recomendacions

Materias que se recomenda ter cursado previamente

Introducién & bioloxia molecular /614522004

Xenética e evolucion molecular/614522005

Materias que se recomenda cursar simultaneamente

Materias que contindan o temario

Fundamentos de bioinformatica/614522008

Observacions

(*)A Guia docente € o documento onde se visualiza a proposta académica da UDC. Este documento € publico e non se pode modificar,

salvo casos excepcionais baixo arevision do 6rgano competente dacordo coa normativa vixente que establece o proceso de elaboracién

de guias
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