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Esta materia impartese en inglés. Expéfiense os conceptos sobre os principios basicos da anotacién do xenoma, o anélise
de secuencias, as ferramentas de procesamento de informacién molecular, as ferramentas para desefio de farmacos e a
avaliacion da toxicidade, as bases de datos bioléxicas, omics e epixenética, os proxectos Xenoma humano, Varioma e

Exposoma, e as aplicacions de bioinformatica en la clinica.

CEL1 - Capacidade para cofiecer o eido de aplicacion da bioinformatica e os seus aspectos mas importantes

CES6 ? Capacidade para identificar as ferramentas software e fontes de datos de bioinforméatica mais relevantes, e adquirir destreza no
Seu uso

CE?7 - Capacidade para identificar a aplicabilidade do uso da bioinformatica ao &mbito clinico

CB6 ? Posuir e comprender o cofiecemento que fornecen unha base ou oportunidade de orixinalidade no desenvolvemento e / ou
aplicacion de ideas, a mitdo nun contexto de investigacion.

CB?7 - Que os estudantes saiban aplicar os cofiecementos adquiridos e a sta capacidade de resolucion de problemas en contornas novas
ou pouco cofiecidas dentro de contextos mais amplos (ou multidisciplinares) relacionados coa sUa area de estudo

CB8 ? Que os estudantes sexan capaces de integrar cofiecementos e xestionar a complexidade de formular xuizos en base a
informacion que, sendo incompleta ou limitada, inclta reflexions sobre as responsabilidades sociais e éticas relacionadas coa aplicacion
dos seus cofiecementos e xuizos

CB10 ? Que os estudantes postan as habilidades de aprendizaxe que lles permitan continuar estudando dun xeito que tera de ser en
gran parte auto-orientado ou autbnomo.

CG1 - Buscar e seleccionar a informacion Util necesaria para resolver problemas complexos, manexando con soltura as fontes
bibliograficas do campo

CG2 - Manter e estender enfoques tedricos fundados para permitir a introducion i explotaciéon de tecnoloxias novas e avanzadas

CG3 - Ser capaz de traballar en equipa, en especial de caracter interdisciplinar

CT1 - Expresarse correctamente, tanto de xeito oral como escrito, nas linguas oficiais da comunidade auténoma

CT2 - Dominar a expresion e a comprension de xeito oral e escrito dun idioma estranxeiro

CT3 - Utilizar as ferramentas basicas das tecnoloxias da informacién e as comunicaciéns (TIC) necesarias para o exercicio da sta
profesion e para a aprendizaxe ao longo da sta vida

CT6 - Valorar criticamente o cofiecemento, a tecnoloxia e a informacién dispofiibles para resolver os problemas cos que deben
enfrontarse

CT8 - Valorar a importancia que ten a investigacién, a innovacion e o desenvolvemento tecnoldxico no avance socioeconémico e cultural

da sociedade
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Resultados de aprendizaxe

Competencias do

titulo
Identificar as caracteristicas do &mbito de aplicacién das ciencias da computacién as ciencias da satde AP1 | BP1
APG6 BP2
BP3
Ser capaz de desenvolver un proxecto de investigacién no ambito da informatica biomédica segundo &s exixencias éticas e AP7 | BP5 @ CP1
de seguridade dos datos de saude BP6 | CP2
BP7 | CP3
BP8 | CP6
CP8
Saber identificar campos de aplicacidn das tecnoloxias da informacién e as comunicacions para mellorar a prestacion de AP7 CP1
servizos sanitarios ao cidadan CP2
CP3
CP6
CP8

Contidos

Temas

Subtemas

Fundamentos de Bioinformatica

Andlise de secuencias

Bases de datos biol6xicas

Principios béasicos de anotacion de xenomas

Ferramentas de procesamento de informacién molecular

Omics e epixenética: Xendmica, protedmica, transcriptémica

Proxectos: Xenoma human, Varioma, Exposoma

Aplicacions de bioinformatica na clinica

Ferramentas para desefio de fairmacos e a avaliacién da toxicidade

Planificacion

Metodoloxias / probas Competencias Horas presenciais Horas non Horas totais
presenciais /
traballo auténomo
Précticas a través de TIC Al A6 A7 B1B2 B3 30 40 70
B5 B6 B7 B8 C1 C2
C3C6C8
Presentacion oral A1C1C2C3C6C8 5 20 25
Sesion maxistral Al A6 A7 B1 B2 B3 20 20 40
B5 B6 B7 B8 C1 C2
C3C6C8
Atencién personalizada 15 0 15

*Os datos que aparecen na taboa de planificacion son de caracter orientativo, considerando a heteroxeneidade do alumnado

Metodoloxias

Metodoloxias Descricion

Practicas a través de
TIC

A préactica de laboratorio pode ser presencial ou a través de plataformas informéaticas como TEAMS.

Presentacion oral

A presentacion publica do traballo supervisado pode ser presencial ou a través de plataformas informaticas como TEAMS.
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Sesién maxistral

Nas sesiéns tedricas, o profesor describe os obxectivos e contidos da asignatura, para dar unha visién particular do tema a

tratar e relacionalo con outros dentro da asignatura.

A continuacion, o tema correspondente desenvélvese en forma dunha sesion de clase, utilizando os instrumentos técnicos

dispofiibles, facendo fincapé en certas cuestiéons nas que o estudante debe profundar o seu autoaprendizaje.

As sesions magistrales poden ser presenciales ou a través de plataformas informéaticas como os TEAMS. Tamén é posible
incluir videos explicativos de diferentes partes dos contidos tedricos.

Atencion personalizada

Metodoloxias

Descricion

Presentacion oral
Sesién maxistral
Practicas a través de
TIC

Para resolver os aspectos mais complexos da materia, realizaranse titorias individuais ou grupais cos alumnos.

Avaliacion

Metodoloxias

Competencias Descricion Cualificacién

Presentacion oral

A1 C1C2C3C6C8 A exposicion en publico do traballo tutelado formara parte da valoracién final da 75
materia (45%). Terase en conta a calidade do traballo desenvolvido durante as horas

de clase (30%).

Préacticas a través de
TIC

Al A6 A7 B1 B2 B3
B5 B6 B7 B8 C1 C2
C3C6C8

Valorarase a calidade e entrega en prazo nas practicas. 25

Observacions avaliacién

Para superar a materia sera preciso

obter un porcentaxe minimo en cada unha das metodoloxias.

Plaxio:

En calquera entrega na que se detecte plaxio, a entrega sera valorada cun cero. O plaxio na proba obxectiva sera sancionado de acordo coa

normativa vixente da universidade.

O exame de segunda oportunidade € o mesmo que o exame de primeira oportunidade (presentacion dun proxecto).

Fontes de informacién
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Bibliografia basica
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Graph-based Processing of Macromolecular Information, Current Bioinformatics 10(5): 606-631 (2016), DOI:
10.2174/1574893610666151008012438 | Cristian R. Munteanu, Vanessa Aguiar-Pulido, Ana Freire, Marcos
Martinez-Romero, Ana B. Porto-Pazos, Javier Pereira, Julian Dorado | onlineRRegrs: An R package for
Computer-aided Model Selection with Multiple Regression Models, Journal of Cheminformatics 7(1), 1-16,
doi:10.1186/s13321-015-0094-2 (2015) | Georgia Tsiliki, Cristian R. Munteanu, Jose A Seoane, Carlos
Fernandez-Lozano, Haralambos Sarimveis, Egon L. Willighagen | GitHub| 10.5281/zenodo.21946 | online Bio-AIMS
Collection of Chemoinformatics Web Tools based on Molecular Graph Information and Atrtificial Intelligence Models,
Combinatorial Chemistry &amp; High Throughput Screening 18(8):735-50 (2015) | Cristian R. Munteanu, Humberto
Gonzalez-Diaz, Rafael Garcia, Mabel Loza, Alejandro Pazos | online S2SNet: A Tool for Transforming Characters and
Numeric Sequences into Star Network Topological Indices in Chemoinformatics, Bioinformatics, Biomedical, and
Social-Legal sciences, Current Bioinformatics 8(4), 429-437 (2013) | Cristian R. Munteanu, Alexandre L Magalhaes,
Aliuska Duardo Sanchez, Alejandro Pazos, Humberto Gonzéalez-Diaz | onlineTutorial Biopython:
http://biopython.org/DIST/docs/tutorial/Tutorial.html

Bibliografia complementaria

Recomendacions

Materias que se recomenda ter cursado previamente

Materias que se recomenda cursar simultaneamente

Materias que continGan o temario

Observacions

Materia impartida en inglés

(*)A Guia docente é o documento onde se visualiza a proposta académica da UDC. Este documento é publico e non se pode modificar,

salvo casos excepcionais baixo a revisién do 6rgano competente dacordo coa normativa vixente que establece o proceso de elaboracion

de guias
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